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INtroducaon: A avaliagio de dados provenientes de

ensalos multiambientes (MET) é muitas vezes feita a
partir de modelos lineares-bilineares, oferecendo uma
gama de possibilidades na analise da interaccao entre
gendtipos e ambientes (GE), sendo o de efeitos principais
de gendtipo mais efeito da interac¢cao (GGE) um dos mais
difundidos. Uma opcao a esses modelos para a analise
de dados MET é a utllizacao do modelo Bayesiano
aplicado ao GGE biplot.

Objectivo: Aplicar a abordagem Bayesiano ao

modelo GGE considerando o0s diversos aspectos
relacionados a esta analise.

Metodo: o0s dados utilizados sao provenientes

de Oliveira et al. (2016) e correspondem a
produtividade de 55 hibridos de miho em 9
ambientes. O delineamento experimental fol o de
blocos completos casualizados com trés repeticoes. O
modelo GGE proposto € dado da seguinte forma:

p
y =X, [+ z&kdiag(Zak)ij/k + &
k=1

Para a avalilacao grafica, com
adaptabilidade e estabilidade genotipicos, serao
considerados apenas 0s dois primeiros eixos
principais na representacao Dbiplot. A amostra fol
obtida utillizando um amostrador de Gibbs. A
convergéncia das cadelas fol monitorada pelos
metodos de Raftery e Lewis (1992) e Heidelberger e
Welch (1983), através do pacote BOA disponivel no
software R.

relacao a

Resultados (cont): o Na Figura 1 estio

representado o0s Dbiplots para o modelo Bayesiano e
frequentista, considerando apenas 0S dois primeiros
eixos do modelo GGE (GGEZ2). Percebe-se, nitidamente,
gue o padrao biplot entre as duas representacOes €
mantido, mostrando consisténcia entre as abordagens,
apesar de um leve encolhimento referente a abordagem
bayesiana.

PCA

Figura 1 — Representacao GGEbiplot para as abordagens bayesiana e
frequentista (Fixo).

Resultados: Na analise GGE frequentista, os dois

primeiros componentes PC1 e PC2 explicaram 57,98%
do total do efeito do G+GE. Para o modelo GGE-
Bayesiano verificou-se efeito de encolhimento em
relacao aos valores singulares gquando comparado ao
modelo tradicional (tabela 1), e a informacao contida nos
dois primeiros valores singulares explicam 67% do
padrao da interaccao, evidenciando que o0 modelo
Bayesiano reduz o ruido contido no padrao da parte

multiplicativa do modelo.

Tabela 1: Média a posteriori (MP), desvio padrao (Sd), regiao de credibilidade
(I.C. 95%, LI — Limite inferior, LS — Limite superior) e estimativa de minimos
guadrados (OLS) para valores singulares (A).

Parametro MP Sd LI LS OLS
A4 14,4286 0,6529 13,1511 15,6880 15,2471

N

2 6,1552 0,7578  4,7017 17,6773 7,9687
5,3594 0,6802  4,0145 6,6679 7,7909
4,1985 0,8945  2,4342 05,7933 6,8740
2,1103 1,1231  0,0031 3,8463 5,6920
0,9562 0,7906  <0,0001 2,5396 5,4507

0,4192 0,4431 <0,0001 1,3332 95,1155
0,1888 0,2377  <0,0001 0,6894 3,1990

SR N N N NS

Conclusao: o método Bayesiano permite grande

flexibilidade para incorporar inferéncia aos parametros
do modelo, especialmente para os escores plotados no
biplot, que tem apresentado grandes dificuldades para
0S metodos tradicionais frequentistas. A partir das
regioes de credibilidade é possivel separar grupos de
genotipos com efeitos semelhantes em relacao a
produtividade e estabilidade. Sao necessarios alguns
cuidados para interpretar essas regioes, que sao bem
diferentes do modelo AMMI.
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